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RESUMEN

El presente trabajo se realizo en el Laboratorio de Biologia Molecular, de la Universidad Auténoma Chapingo, durante el aiio de 1996, con el
proposito de establecer diferencias y similitudes genomicas de dos lineas de Lycopersicon esculentum Mill. (13-Nar de habito indeterminado y THE-
309 de habito determinado) y el hibrido resultante de la cruza de ambas, mediante la técnica RAPD. Un total de 101 bandas de ADN que se
obtuvieron con seis iniciadores aleatorios de la serie G de Operon, fueron analizadas en el programa NTSYS pc2, con el coeficiente de similaridad
genética de agrupamiento simple. El dendrograma respectivo se realizéo con el método de agrupamiento UPGMA. Las huellas de ADN generadas
con los RAPDs permitieron diferenciar claramente entre y dentro de las poblaciones analizadas.
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SUMMARY

This work was done at the Molecular Biology Laboratory of the Universidad Auténoma Chapingo, during 1996. The main objective was to
findgenomic similarities and differences among two lines of Lycopersicon esculentum Mill. (13-Nar indetermined habit, and THE-309 determined
habit), and their hybrid, by means of RAPDs markers. A total of 101 DNA bands were obtained with six random primers of the G Operon Kkit.
These bands were analyzed with the pc2 NTSYS program, using the genetic similarities simple group coefficient. The dendogram was done with the
UPGMA cluster method. The DNA fingerprints allowed a clear differentiation among and within genotipes.
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