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RESUMEN

En el afio 2017 el cultivo del chile (Capsicum annuum L.) en México registré una produccion de 3 millones 54 mil toneladas. En los dltimos cinco aiios se han
registrado dafos econdmicos y pérdidas de 20 % en la produccion de chile a causa de Geminivirus. El objetivo del presente estudio fue determinar la distribucion
y variabilidad genética de los Begomovirus que infectan al chile en las principales zonas productoras de Sinaloa, México. Se colectaron 121 muestras de chile con
sintomas de Begomovirus en los municipios de Escuinapa, Rosario, Concordia, Mazatlan, Elota, Culiacan, Guasave y Ahome. En las 121 muestras se detectaron
Begomovirus mediante la técnica de reaccion en cadena de la polimerasa (PCR); el PHYVV se detectd en 74.4 % de las muestras, el PepGMV en 53.7 %, el TYLCV
en 5.8 % y en 12.4 % no se identificé el tipo de Begomovirus; ademas, se detectaron infecciones mixtas entre los virus PHYVV, PepGMV y TYLCV con 5.8 % y en la
combinacion PHYVV y PepGMV con 36.4 %. Este es el primer reporte de una infeccion mixta bajo condiciones de campo en plantas de chile con un Begomovirus
monopartita (TYLCV) y dos Begomovirus bipartitas (PHYVV y PepGMV) en los municipios de Rosario, Culiacan y Ahome del estado Sinaloa, México. Los virus PHYVYV,
PepGMV y TYLCV presentaron identidad nucleotidica del 94 al 99 % con lo reportado en GenBank. TYLCV se detectd en diferentes genotipos de chile; Serrano,
Jalapefio, Morrén y Ancho en los municipios del Rosario, Culiacan y Ahome, lo cual indica una amplia distribucion y rango de hospedantes de este Begomovirus en
los diferentes genotipos de chile cultivados en Sinaloa.
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SUMMARY

In the year 2017, chili pepper (Capsicum annuum L.) in Mexico registered a production of 3 million 54 thousand tons. In the last five years there have been economic
damages and losses of 20 % in the production of chili pepper due to Geminiviruses. The objective of this study was to determine the distribution and genetic variability
of the Begomovirus that infects pepper in the main producing areas of Sinaloa, Mexico. A total of 121 pepper samples with symptoms of Begomovirus were collected
in the municipalities of Escuinapa, Rosario, Concordia, Mazatlan, Elota, Culiacan, Guasave y Ahome. In all the 121 samples Begomoviruses were detected by the
polymerase chain reaction (PCR) technique; PHYVV was detected in 74.4 % of the samples, PepGMV in 53.7 %, TYLCV in 5.8 % and in 12.4 % the type of Begomovirus
was not identified. In addition, mixed infections were detected between the viruses PHYVV, PepGMV, and TYLCV with 5.8 % and in the combination PHYVV and
PepGMV with 36.4 %. This is the first report of a mixed infection under field conditions in pepper plants with a monopartite Begomovirus (TYLCV) and two bipartite
Begomoviruses (PHYVV and PepGMV) in the municipalities El Rosario, Culiacan and Ahome of the state of Sinaloa, Mexico. The viruses PHYVV, PepGMV and TYLCV
presented nucleotidic identity of 94 to 99 % with that reported in GenBank. TYLCV was detected in different pepper genotypes of pepper; Serrano, Jalapeo, Bell and
Ancho in the municipalities of Rosario, Culiacan and Ahome, indicating a wide distribution and host range of this Begomovirus in the different genotypes of pepper
grown in Sinaloa.
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